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Présentation et objectifs Les especes d’insectes envahissantes sont une menace constante pour les

ressources forestieres canadiennes. Les occurrences de ces invasions sont de plus
en plus fréquentes notamment a cause de I'augmentation des échanges mondiaux
et des changements climatiques. Une des plus grandes menaces a
I’approvisionnement canadienne en bois est la spongieuse Asiatique, un insecte
défoliateur qui a un risque élevé de s’établir au Canada car les insectes adultes sont
transportés facilement sur les bateaux qui arrivent dans les ports canadiens en tant
gue passagers clandestins et les masses ceufs, collés sur les parois des bateaux,
peuvent ne pas étre détectés malgré les inspections.

Le but de ce projet est d’identifier des composés de défenses biochimiques
potentiels présents dans les coniféres canadiens afin de préparer le secteur
forestier contre une éventuelle invasion de cet insecte. Ce projet va relier les
variations des composés biochimiques de défenses des arbres au développement
de l'insecte sur les dix coniferes canadiens les plus importants au point de vue
économique. De plus, ce projet va renseigner le secteur forestier sur les especes
forestieres les plus susceptibles au développement de I'insecte sur leurs aiguilles.
Finalement, ce projet va permettre de créer un inventaire des composés
biochimiques (quantité et qualité) présents dans les coniferes ciblés par cette

étude.
Résultats Des premiers résultats d’extractions de composés phénoliques et de tannins
(préliminaires/finaux) condensés, montrent qu’il existe une diversité importante de ces métabolites chez

les coniféres et que des différences dans le profil de composition chez les acides
phénoliques peuvent également varier entre individus appartenant a une méme
espece. Toutefois, un profil de composés commun ressort assez souvent
appartenant aux classes des Flavonoides et Acide phénoliques. En appuyant ces
premiers résultats avec les données, en lien avec la spongieuse Asiatique et les
données a venir sur les composés terpéniques, il sera possible de remplir les
différents objectifs et ainsi d’apporter des solutions sur le long terme a la menace
gue représente cette peste biologique.

* Axes thématiques 2RLQ : (1) la croissance et rendement des plantations, (2) la restauration écologique de sites perturbés/anthropisés, (3) les
plantations de résilience, (4) la phytoremédiation et production de produits biosourcés, (5) I'amélioration génétique et I'adaptation, (6) la
valorisation des matiéres résiduelles fertilisantes et la séquestration du carbone et finalement (7) la transformation des bois et la chaine de valeur.



Retombées escomptées et | Ce projet meénera a I'identification de métabolites chez les coniféres
applications potentiellement associés avec des différences d’adaptation de I'insecte a I'arbre
hote.
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